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INFORUE DE ENSAYO
DETERÍIIINACIÓN DE PERFILES GENETICOS Y

ESTUDIOS DE FILIACTÓN
FH GENÉTlCA

MOLECULAR
DE COLOMBIA

1 IDENTIFICACóN

Cód¡go;

Autoridad

201&03-20 a 20fg-03-21

GMC1083l

PARTICULAR

Teléfono 5460600 ExT 1109
Dirección: AVENIDA CIRCUNVALAR No. 60-00, Bogora D.C

PRESUÑIO PADRE

-teANSELMO AM¡OO AMADO

Ele
2037S33

c.c.1325900 GMC10831-HUr-l

IP

NoExcLUstoN i 0.07 0.0027 26.{X't 67

2 uEroooloeh
La Mstodologfa se desc¡ibe en el Anexo. La identifcáción y tor¡a do muestras so.eal¡zó a traves del LAgoRAfoRlo DE loENTlFlcAclóN HUMANADE FUNDEMoS lPs en Bogolá D c -cundinameto, con Ño. ¿u 

"o¿i¡átáriá--li r¡rlo. cunélica Mo¡eculard6 corombis se respoflsáb¡rizs de ¡acadona de c¡¡stod¡a de las mus6Fas a partf de la rsc6pción de gsta6 en-nrr"to f"-Uorat.).i..
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lndic€ da Patsmidad (R6la¿¡ón de Patem¡dad contra cualqu¡er PP de le poblac¡ón ¡i1,1,637,9E1: I i
Proóabilidad de Patemidad

El señor AMADO AMADO NO SE EXCTUYE como padre btotógico de JOSE ANGEL CASTTLLO

Parámetros Referencia: ¡d¡ce do Patemid ad >r 1.000, probabilidad de Paternidad
=-9.g%.Lailro¿uoñaÉs 

alét¡cEs roportad$ en t6 tabiá'
cor€ap le8 r€glonés Andine, Amaronla y Odnoqula Colom b¡a (Par€des M. y ), pa.a los slstemas Dí0S124E, D22S195, D2S4,t1,
Dls1656, D 391, D2S133E 19S433 y 33 Ee to las sñcise p onaleg hlsp ¡cae pub¡lcBdas 8I KK NGM S de Appliod
B¡o§y§tom

LUCIA ARIAS GOMEz M'RYAM SIZA FUENTE
Prof esional de Laboratorlo a) de Laboratorio ENTREGADO A
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Fecha de Recepc¡on de Muestras: 201&0g17
Fec+ra de Salida de Resultados: ZOlg-O3iz1
Fecha Procesamiento del ensayo en el laboralorio:

JOSE ANGEI. CAS¡LLO
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6MC 10831 I
Le agradecemos su preferencia y el habernos eico8¡do. Las pruebas de Senot¡pif¡aac¡ón, patern¡dad, m¡tern¡dad o filiación que ofre¿e
Genet¡ca Mole¿úlar de Colomb¡a (GMC) se basan en el áñális¡s de mlcrogatél¡tes o SfRs {del l¡glés S¡ott Tondern Re¿Potsl; estas son reg¡ones
de AON distribuidas a lo larSo de todos los cromosomas del ser humano que tieñen Ia partid.¡laridad de riostrar variac¡óñ eh la k¡formación
genética que contienen (a elo se le llam¡ pol¡morfismo), var¡ac¡ón que permíte ¡dentificaa a aada persoña. En consecurncia, se pueden
comp¿ñra y Bt¿blecer relaaiones de perentetco dado que un hüo aomparte la mitad de la her¿hcia con la madre bioló8icá y la otra rñitad con
el padre bioló8¡co. El poder de erdusió¡ o efi.ienc¡a de la pruebá d€ ADI{ es superior al 9q,9998%, hecho que evidenc¡a la .apacidad de
nuestro laborator¡o de excluk a un presunto padre que no es el padre biolótico de un hljo.

oesde la toma de la muestra o reaepción de las misñas en el laboEto.io hasta la em¡sióh del resultado, se adela¡tó un re8¡stro de cada
proced¡mie¡to real¡zedo, 8ar¿nt¡¡ándose asf h caden¿ de custodla de las muestr¿s, las cuales se idehtificaroñ coh el cód¡to cohsecutivo
as¡gnado al caso, aseSuaando en lo pos¡b¡e la ident¡f¡aa€ión de los aomparecienteg mediante la fotocopia de los documentos de identidad, la

firma de una autod¿ac¡ón pard la toma de muestras, el reg¡stro de huellas d ¡gita les y/o elregistro fotográf¡co de los as¡stentes.

A cede una de las muestras aodlfkadas para este caso se reall2¿aon los siguientes proced¡mientos de tabor¿torio;
.r, Extr¿cEión deADfl g€nómico con €lkit FTA de Wl¡¿tmañ.. (Proced¡miento GMC{¡|P-Po12)
2. Amplificación mediante Reac.ión en Cadena de la Polimerasa (PCR) de 16 Sftu y un marcador d. sexo lAmelotEnin.) con Él sistcma i¡6M¡
SElect de Appl¡€d B¡osyrtems (O3S1358, vWA, D16S539, D2S1338, D8S1179, D21S11, D18S51, D199133, fH01, FGA, D1OS1248, D22S1045,

D2S4,11, D1S1656, D125391, SE33), (Pro.edim¡ento GMC-MP-P013)
3. Electroforesis c!pilar de cada una de las muestras amplificadar por PCR en un Analizador Benético automát¡co ABI 3500, ut¡l¡zando escaleras

alél¡cas. (Procedimiento GMC-MP-P014)
4. Anál¡sis de los resultádos mediañte la aplicácón GeneMapper'de Appl¡ed Biosystems, par¿ deterrninar los alelos presentes en cada

muestrá para aada uno de los STR5 añalizados, los cuales se presHrtan en la tabla de resultados aomo Homoc¡gotos (dos alelor aguales) o
Heterocitotos (dos alelos no iguales), ¡dentificádos por dos números d¡st¡rto6 en las cas¡l¡as ¡zquierda y derecha de la t¡bl¡. lftoEedim¡ento
GMC-MP-P01S)
5. En todos los proaesos de laboratorio s€ ut¡l¡¡¿ron blancos de €xtr¿(c¡ón y añpl¡f¡cac¡óh (s¡h ADN), así coñro controles pos¡tivoa de
geñot¡pif¡cac¡ón conocida.
6- Para las €st¡maciones mater¡áticas se utilizó la base de datos publ¡cada po¡ Poredes M y cob., en lo rcvisto Forcns¡c kbnce lntenacionol,
oño 2003, vduñen 137, ptig¡n6 67 o 73; pzñ los STR5 no in.lu¡dos en esta publicación se tomaron las frecuenc¡as poblac¡onales hispánicas
publ¡cadas por los fabr¡Gntes del kit aomera¡al. l¡s estimaciones ñatemátiaas se reál¡¡aron bajo elSoftware XOMA. vers¡ón üte¡te.

Los resultados €mitidos por Genética lr,loleorlar de Colombia 5.4.s. rede Bo8otá, con acredlt¿ció¡ oNAC v¡geñte ¡ la fecha, con cód¡go de
acreditación 13-LA8419, bajo la norñE NTC{SO/IEC 17025:2005 y con Certiñcación Bureau Ver¡tas Cértificatión v¡8ente a la fecha, bajo b
norma NTC-lSo 9001:2008 y habilitación Secretaría Distrital de salud, cumple coñ altos estándares de c¿lidad y son altamente coñf¡ables.
Genética Moleúlar de co¡ombia s,A.s aclara que todos los métodos de ensayo inclu¡dos en el preseñte informe se encuentran ar¡biertos por la
acred¡tación de ONAC. La sede de Tunja inclu¡dá en la informaaión membrete del presente hlforme ño está cub¡erta por la acred¡taa¡óh de
OÑACy¿ que se tr¿ta sólo de un¿ 5ede de tom¿ de mlestra. Todo5los procedlm¡entos real¡zados €n 6MC y esditos en el preseñte lnrome de
Resúltados situe¡ las rccomendac¡ohes dc la lnterhac¡onal Sodety of Fore¡sic Gen.t¡cs (ISFG), máxima autor¡dad.n G.oética torchs. dcl
mundo. lnformamos que añualmente parl¡a¡pamos en ejerc¡c¡os de ensa¡os de eptitird y aomparaciones interlaboratorios ante el Grupo
Español Portugués de la soci¿dad lñtemacionalde Geñética Forense (GHEP-ISFG) acr€dit¡do bajo la norma ISO/EC 17043 venión üEente.

Génét¡ca moleaular de colomb¡a S.A.S., dealara que los rerultadG del presente lnforme de Ensáyo corresponden exclusivámente a las
muestlas e¡§ayadas e ideñt¡ñaadas con la codlfft¡c¡ón ún¡ca asi8ñada ¿l ¡ngreso al l¡boratorio. Gehética Molecular de Coloryrbia S.A.S., no se
respohsablliE d€ los perru¡c¡os que pueda ocas¡oñar el uso iñdab¡do de este ¡nforlnc.

ESÍOS RESULIADOS NO PUEDEN NI DEBEN 
'ER 

REPRODUC'DOS O MODIFICADOS TOTAL O PARCIALMENIE.

FIN DEL INFORME DE ENSAYO

5e cons¡der¿ EXCLUSION (Ex) de la patemidad, matsrñidad o filiacióh qrañdo se eüdehciaroh tres (3) o más INCOMP^Í|B|LIDADES entre el
PRESUNTO PADRE o MADRE o FAMILIARES DEI PRESUNTO PADRE y el Hl.lO en cuestión, después de cohfirmar los resultados en OOS

oportunidades. En los casos en que NO SE OBSERVARON EXCTUSIONES (l'¡o €xclus¡ón) ehtre el Presunto Padre o Madre o f¿ñiliar del presJnto
padre y el Hro en cuest¡ón, se estimaron el ind¡ce de paternidad (lP) o matem¡dad (lM) o en casos complejos la relar¡ón de veros¡militud (LR,

L¡kelihood Bdtiol y la Probab¡lidad de P¿temidad o Matern¡dad (w), de aÉ1rerdo con el método Bayesiano. Los resultados se presentan
incluyendo la identificac¡ón completa de las personas asistentes, el cód¡go asignado al caso por el laboratorio, los resu,tados bioló8iaos, la

condusión en térm¡nos de EXCLUSION o NO EXCLTJSION y los v¿lores de lP, W los STRS INCOMPATIEIES (si los hubo) y la firma de los perltos
reapohsables de los resultados.


